
 

 

  

Bilag til høringsbrev 

 

 

BBNJ-aftalens kapitel II 

Udkast til bekendtgørelse om deling af fordele ved udnyttelse m.v. af marine 

genetiske ressourcer fra områder uden for staters jurisdiktion samt digital 

sekvensinformation om disse er en implementering af BBNJ-aftalens kapitel II. 

 

BBNJ er en forkortelse af Biodiversity Beyond National Jurisdiction. Aftalens titel 

på engelsk er Agreement under the United Nations Convention on the Law of the 

Sea on the Conservation and Sustainable Use of Marine Biological Diversity of 

Areas Beyond National Jurisdiction. 

 

BBNJ-aftalens kapitel II handler om marine genetiske ressourcer, herunder 

rimelig og retfærdig deling af de fordele, der opstår ved aktiviteter i relation til 

marine genetiske ressourcer fra områder uden for staters jurisdiktion og digital 

sekvensinformation om disse. De centrale bestemmelser i kapitlet er artikel 12 og 

14.  

 

Artikel 12 forpligter de kontraherende parter til at sikre, at en række nærmere 

fastlagte oplysninger meddeles til clearing house-mekanismen. Clearing house-

mekanismen er, jf. BBNJ-aftalens artikel 51, en åben, digital platform, som skal 

gøre det muligt for parterne at få adgang til, levere og formidle oplysninger om 

aktiviteter, som finder sted i henhold til bestemmelserne i aftalen. 

 

Der skal således gives bestemte oplysninger forud for indsamling af marine 

genetiske ressourcer, jf. artikel 12, stk. 2, efter indsamling, jf. artikel 12, stk. 5, og 

ved udnyttelse, herunder udnyttelse af digital sekvensinformation, jf. artikel 12, 

stk. 8. Der skal bl.a. gives information om, hvor resultaterne af udnyttelsen, f.eks. 

publikationer, udstedte patenter, udviklede produkter, kan findes, hvor den 

oprindelige prøve, der er genstand for udnyttelsen, opbevares samt, når de er 

markedsført, oplysninger, hvis de foreligger, om salg af relevante produkter og 

eventuel videreudvikling. 

 

Prøver af marine genetiske ressourcer og digital sekvensinformation, som findes i 

registre eller databaser under en parts jurisdiktion, skal kunne identificeres som 

hidrørende fra områder uden for national jurisdiktion i overensstemmelse med 

gældende international praksis og i det omfang, det er praktisk muligt, jf. artikel 

12, stk. 6. Dette sker ved hjælp af en såkaldt BBNJ-identificeringskode som 

genereres af clearing house-mekanismen, jf. aftalens artikel 12, stk. 3. 

 

Ansvarlige for databaser skal hvert andet år udarbejde en samlet rapport om 

adgang til marine genetiske ressourcer og digital sekvensinformation, der er 

knyttet til deres standardiserede BBNJ-identificeringskode. Det samme gælder i 

forhold til ansvarlige for registre, dog kun så vidt det er praktisk muligt, jf. aftalens 

artikel 12, stk. 7. 

 

I henhold til aftalens artikel 14, stk. 1, skal fordelene fra aktiviteter med hensyn til 

marine genetiske ressourcer og digital sekvensinformation om disse deles på en 

rimelig og retfærdig måde. 
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Aftalens artikel 14, stk. 2, giver eksempler på, hvad ikke-monetære fordele er, 

hvilket bl.a. er adgang til prøver og prøvesamlinger samt adgang til digital 

sekvensinformation om marine genetiske ressourcer. 

 

Marine genetiske ressourcer og digitale sekvensinformationer om disse, der 

udnyttes, skal sammen med deres standardiserede BBNJ-identificeringskode 

deponeres i offentligt tilgængelige registre og databaser ikke senere end tre år efter 

påbegyndelsen af en sådan udnyttelse, eller så snart de bliver tilgængelige, jf. 

aftalens artikel 14, stk. 3. 

 

Det fremgår af aftalens artikel 14, stk. 4, at adgang til marine genetiske ressourcer 

og digital sekvensinformation om disse i registre og databaser under en parts 

jurisdiktion kan være underlagt visse betingelser, herunder bl.a. behovet for at 

bevare de marine genetiske ressourcers fysiske integritet eller rimelige 

omkostninger i forbindelse med vedligeholdelse af den relevante genbank, det 

relevante bioregister eller den relevante database, hvori prøven, dataene eller 

oplysningerne opbevares. 

 

De nærmere bestemmelser for deling af monetære fordele ved udnyttelsen af 

marine genetiske ressourcer og digital sekvensinformation om disse bliver truffet 

af BBNJ-aftalens partskonference på et senere tidspunkt, jf. aftalens artikel 14, stk. 

7. 

 

Aftalens artikel 14, stk. 11, forpligter parterne til at sikre, at fordele, der opstår som 

følge af aktiviteter vedrørende marine genetiske ressourcer og digital 

sekvensinformation om disse, foranstaltet af fysiske eller juridiske personer under 

deres jurisdiktion, deles i overensstemmelse med aftalen. 

 

BBNJ-aftalens kapitel II regulerer endvidere adgang til traditionel viden, der er 

knyttet til marine genetiske ressourcer fra områder uden for national jurisdiktion, 

jf. artikel 13.   

 

Hele kapitel II er indsat som bilag til bekendtgørelsesudkastet. 

 

Overvejelser ifm. bekendtgørelsesudkastet 

Ved udarbejdelse af bekendtgørelsesudkastet er aftalens ordlyd i videst mulige 

omfang anvendt.  

 

I bekendtgørelsesudkastet er der medtaget de definitioner fra aftalen, der er 

relevante for implementeringen af aftalens kapitel II. Dertil er der udarbejdet nye 

definitioner, som har til hensigt at gøre indholdet af bekendtgørelsen mere 

forståeligt. Der er således medtaget definitioner af ”BBNJ-aftalen”, ”BBNJ-

identificeringskode” og ”clearing house-mekanismen”. 

 

BBNJ-aftalen regulerer digitale sekvensinformationer (DSI) uden at definere, hvad 

der skal forstås hermed. Der findes ikke pt en international definition af DSI. Når 

sådan en foreligger, vil den formentlig også skulle anvendes ift. BBNJ-aftalens 

bestemmelser. Af respekt for den internationale proces med at tilvejebringe en 

definition, foreslår Miljø- og Ligestillingsministeriet, at DSI ikke defineres i 
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bekendtgørelsen. Det er dog Miljø- og Ligestillingsministeriets forståelse, at 

følgende information vil være at anse for DSI: Genomisk, proteomisk, 

metabolomisk og anden omisk information, genetisk information, metabolomisk 

data og data om den biokemiske og genetiske sammensætning af en prøve fra en 

genetisk ressource.  

 


